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Table S1. Individual MIC Data of Pleuromutilin Derivatives 17-24, 43-45, 52-60, 68-73, 75-78 

and 83-86
a 

Bacterial  

Strains 

MIC (µg/mL) 

17 18 19 20 21 22 23 24 43 

MSSA-01 0.5 0.5 0.5 0.125 0.25 0.25 0.063 0.063 2 

MSSA-02 0.5 0.5 0.125 0.125 0.25 0.125 0.063 0.063 1 

MSSA-03 0.5 0.5 0.25 0.125 0.25 0.125 0.031 0.063 1 

MSSA-04 0.5 0.5 0.25 0.125 0.125 0.5 0.031 0.063 1 

MSSA-05 0.5 0.5 0.25 0.125 0.125 0.125 0.031 0.063 1 

 

MRSA-01 0.5 0.5 0.25 0.063 0.25 0.125 0.063 0.063 0.5 

MRSA-02 0.5 0.5 0.25 0.063 0.25 0.5 0.063 0.063 1 

MRSA-03 0.5 0.5 0.25 0.125 0.25 0.25 0.031 0.063 0.125 

MRSA-04 0.5 0.5 0.125 0.125 0.25 1 0.063 0.063 1 

MRSA-05 0.5 0.5 0.25 0.125 0.25 2 0.063 0.125 2 

 

MSSE-01 0.25 0.25 0.125 0.125 0.063 0.125 0.031 0.125 1 

MSSE-02 0.5 0.5 0.25 0.125 0.125 0.25 0.031 0.25 2 

MSSE-03 0.25 0.25 0.125 0.125 0.063 0.125 0.031 0.063 4 

MSSE-04 0.5 0.5 0.125 0.125 0.063 0.125 0.031 0.063 2 

MSSE-05 1 2 1 0.125 0.125 0.5 0.031 0.125 2 

   

MRSE-01 1 2 0.5 0.063 16 2 0.031 0.5 0.5 

MRSE-02 0.25 0.25 0.125 0.063 0.063 0.25 0.031 0.063 2 

MRSE-03 0.5 0.5 0.25 0.063 0.125 0.25 0.031 0.25 0.25 

MRSE-04 0.25 0.5 0.125 0.063 0.125 0.5 0.031 0.25 2 

MRSE-05 0.25 0.25 0.25 0.063 0.125 0.25 0.031 0.25 1 

 

PRSP-01 0.5 0.5 0.125 0.125 0.25 2 0.031 0.063 2 
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PRSP-02 0.5 0.5 0.125 0.125 0.125 0.125 0.031 0.063 2 

PRSP-03 0.5 2 0.125 0.125 0.25 0.5 0.063 0.063 0.25 

PRSP-04 0.25 2 0.5 0.125 0.25 0.5 0.063 0.063 0.5 

PRSP-05 0.125 2 0.25 0.125 0.25 1 0.063 0.063 0.5 

 

Bacterial 

Strain 

MIC (µg/mL) 

44 45 52 53 54 55 56 57 58 

MSSA-01 0.125 0.25 0.063 0.063 0.25 0.063 0.125 0.063 0.25 

MSSA-02 4 0.5 0.063 0.5 0.25 0.063 1 0.063 0.25 

MSSA-03 2 0.25 0.063 0.5 0.063 0.063 1 0.063 0.5 

MSSA-04 2 0.5 0.063 0.25 0.063 0.063 0.25 0.063 0.5 

MSSA-05 1 0.25 0.063 0.5 0.125 0.063 1 0.125 0.25 

 

MRSA-01 1 0.5 0.031 0.063 0.25 0.031 0.063 0.063 0.25 

MRSA-02 0.5 0.5 0.063 0.5 0.063 0.063 0.5 0.063 0.25 

MRSA-03 4 0.5 0.063 2 0.25 0.063 2 0.063 0.5 

MRSA-04 0.125 0.25 0.031 0.031 0.063 0.031 0.125 0.063 0.25 

MRSA-05 1 0.25 0.031 0.5 0.063 0.031 1 0.25 0.25 

 

MSSE-01 2 0.125 0.031 1 0.063 0.031 1 0.063 0.25 

MSSE-02 2 0.25 0.031 0.5 0.063 0.031 2 0.063 0.5 

MSSE-03 2 0.125 0.031 0.25 0.063 0.031 0.5 0.063 0.25 

MSSE-04 2 0.5 0.031 2 0.25 0.031 2 0.063 0.25 

MSSE-05 2 1 0.031 1 0.25 0.031 1 0.063 0.25 

 

MRSE-01 1 1 0.063 1 0.125 0.031 2 0.25 0.5 

MRSE-02 4 0.25 0.063 4 0.063 0.031 4 0.063 0.25 

MRSE-03 0.125 0.25 0.063 0.031 0.063 0.031 0.063 0.25 0.5 

MRSE-04 2 0.25 0.063 1 0.5 0.031 2 0.125 0.25 
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MRSE-05 1 0.25 0.031 0.031 0.25 0.031 0.125 0.125 0.5 

 

PRSP-01 0.5 0.25 0.063 0.25 0.063 0.063 0.5 0.063 0.25 

PRSP-02 0.125 0.25 0.063 0.063 0.125 0.063 0.063 0.063 0.25 

PRSP-03 1 1 0.063 0.5 0.125 0.063 0.125 0.063 0.25 

PRSP-04 2 1 0.063 0.5 0.25 0.063 1 0.125 0.5 

PRSP-05 4 2 0.063 2 0.25 0.063 2 0.125 1 

 

Bacterial 

Strains 

MIC (µg/mL ) 

59 60 68 69 70 71 72 73 75 

MSSA-01 0.25 1 0.5 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 

MSSA-02 0.25 1 0.25 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 

MSSA-03 0.25 1 2 0.125 0.125 0.125 1 0.125 0.063 

MSSA-04 0.25 1 4 0.125 0.125 0.25 1 0.125 0.063 

MSSA-05 0.125 1 2 0.5 0.25 0.5 2 0.25 0.125 

 

MRSA-01 0.25 1 1 0.125 0.125 0.125 0.5 0.125 0.063 

MRSA-02 0.25 1 0.5 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 

MRSA-03 0.25 1 0.5 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 

MRSA-04 0.25 1 0.5 0.063 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 

MRSA-05 0.25 1 2 0.25 0.5 1 2 0.125 0.125 

 

MSSE-01 0.5 2 0.25 0.25 0.125 0.25 4 0.5 0.063 

MSSE-02 0.5 1 0.5 0.5 0.125 0.125 4 0.25 0.125 

MSSE-03 0.25 1 1 0.125 0.125 0.125 2 0.25 0.063 

MSSE-04 0.25 1 0.25 0.125 0.125 0.063 0.5 0.063 0.063 

MSSE-05 0.25 1 0.5 0.25 0.125 0.25 1 0.25 0.063 

 

MRSE-01 0.25 2 1 1 1 1 4 0.5 0.25 

MRSE-02 0.5 1 0.5 0.063 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 
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MRSE-03 0.5 1 1 0.5 1 0.25 4 0.5 0.125 

MRSE-04 1 2 2 1 0.5 0.5 8 0.5 0.5 

MRSE-05 0.25 1 0.25 0.5 0.25 0.25 2 0.5 0.125 

 

PRSP-01 0.5 1 0.5 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 

PRSP-02 0.5 2 0.5 0.25 0.125 0.125 1 0.063 0.063 

PRSP-03 0.5 2 2 0. 5 0. 125 0. 5 0. 5 0. 125 0. 125 

PRSP-04 1 2 2 0.5 0.25 0.5 1 0.25 0.125 

PRSP-05 1 4 4 0.5 0.25 0.5 2 0.25 0.125 

 

Bacterial 

Strains 

MIC (µg/mL ) 

76 77 78 83 84 85 86 
Retapa 

mulin 
6 

MSSA-01 0.25 0.125 0.5 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 

MSSA-02 0.25 0.125 0.5 0.125 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 

MSSA-03 0.5 0.125 0.5 0.063 0.063 0.063 0.063 0.125 0.063 

MSSA-04 0.5 0.5 0.5 0.125 0.125 0.125 0.063 0.125 0.063 

MSSA-05 1 0.063 0.5 0.125 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 

 

MRSA-01 0.25 0.125 0.5 0.063 0.125 0.063 0.031 0.063 0.063 

MRSA-02 0.25 0.125 0.5 0.125 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 

MRSA-03 0.25 0.125 0.5 0.063 0.063 0.125 0.031 0.063 0.063 

MRSA-04 0.25 0.125 0.5 0.063 0.063 0.25 0.063 0.063 0.063 

MRSA-05 1 0.125 0.5 0.063 0.125 0.125 0.063 0.125 0.125 

 

MSSE-01 0.5 0.5 0.5 0.063 0.063 0.063 0.031 0.125 0.125 

MSSE-02 1 0.25 0.5 0.063 0.063 0.063 0.031 0.125 0.063 

MSSE-03 0.25 0.125 0.5 0.063 0.125 0.063 0.031 0.063 0.063 

MSSE-04 0.125 0.125 0.5 0.063 0.25 0.125 0.063 0.063 0.063 

MSSE-05 0.5 0.063 0.5 0.125 0.25 0.25 0.063 0.063 0.063 
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MRSE-01 1 0.5 1 0.063 0.063 0.063 0.063 0.5 0.25 

MRSE-02 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 

MRSE-03 2 0.125 0.5 0.063 0.063 0.125 0.25 0.125 0.063 

MRSE-04 1 0.25 1 0.063 0.063 0.125 0.031 0.125 0.063 

MRSE-05 1 0.25 1 0.5 0.125 0.25 0.031 0.063 0.125 

 

PRSP-01 0.25 0.25 0.5 0.125 0.25 0.25 0.063 0.063 0.063 

PRSP-02 0.25 0.5 1 0.125 0.25 0.25 0.063 0.063 0.063 

PRSP-03 0.5 0.5 1 0.125 0.063 0.125 0.063 0.125 0.063 

PRSP-04 1 0.5 1 0.25 0.063 0.125 0.063 0.125 0.125 

PRSP-05 1 0.25 1 0.25 0.125 0.125 0.063 0.125 0.125 

aMIC, minimum inhibitory concentration; methicillin-sensitive Staphylococcus aureus, 5 strains (MSSA-01~MSSA-05); 

methicillin-resistant Staphylococcus aureus, 5 strains (MRSA-01~MRSA-05); methicillin-sensitive Staphylococcus 

epidermidis, 5 strains (MSSE-01~MSSE-05); methicillin-resistant Staphylococcus epidermidis, 5 strains 

(MRSE-01~MRSE-05); penicillin-resistant Streptococcus pneumoniae, 5 strains (PRSP-01~PRSP-05). 
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Table 2. Individual MIC Data of Pleuromutilin Derivatives 87-93, 95-97 and 105-111
a 

Bacterial 

 Strains 

MIC (µg/mL ) 

87 88 89 90 91 92 93 95 96 97 

MSSA-01 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.25 0.5 0.125 2 

MSSA-02 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.063 0.25 0.5 0.125 0.25 

MSSA-03 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.063 0.25 0.5 0.125 2 

MSSA-04 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.063 0.125 0.5 0.125 0.125 

MSSA-05 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.063 0.031 0.5 0.125 0.125 

MSSA-06 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.125 0.125 0.5 0.125 0.25 

MSSA-07 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.125 0.5 0.125 0.25 

 

MRSA-01 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.25 4 0.125 2 

MRSA-02 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.25 0.5 0.125 2 

MRSA-03 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.25 0.5 0.125 0.25 

MRSA-04 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.125 0.25 0.5 0.125 0.25 

MRSA-05 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.125 0.125 0.125 0.125 0.25 

MRSA-06 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.125 0.5 0.125 0.25 

MRSA-07 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.25 4 0.125 2 

 

MSSE-01 0.125 0.125 0.125 0.25 0.063 0.125 0.063 0.125 0.063 0.125 

MSSE-02 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.031 0.125 0.5 0.031 0.125 

MSSE-03 0.125 0.125 0.125 0.25 0.063 0.125 0.063 0.125 0.125 0.125 

MSSE-04 0.125 0.125 0.125 0.25 0.063 0.063 0.125 0.5 0.125 0.25 

MSSE-05 0.125 0.125 0.125 1 0.063 0.25 0.125 0.5 0.25 0.25 

 

MRSE-01 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.25 0.25 0.5 0.125 0.5 

MRSE-02 0.125 0.25 0.125 0.25 0.125 0.125 0.125 0.125 0.125 0.25 

MRSE-03 0.125 0.125 0.125 0.25 0.063 0.25 0.125 0.5 0.125 0.25 

MRSE-04 0.125 0.125 0.125 1 0.063 0.25 0.125 0.125 0.125 0.125 

MRSE-05 0.125 0.5 0.5 0.25 0.25 0.25 0.125 0.5 0.125 0.125 
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PRSP-01 0.125 0.125 0.125 0.25 0.063 0.125 0.031 0.125 0.031 0.125 

PRSP-02 0.125 0.125 0.25 0.25 0.125 0.125 0.031 0.125 0.031 0.125 

PRSP-03 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.125 0.125 0.5 0.125 0.125 

PRSP-04 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.125 0.063 0.5 0.063 0.125 

PRSP-05 0.125 0.25 0.125 0.25 0.063 0.125 0.125 0.5 0.063 0.125 

PRSP-06 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063 0.125 0.125 0.5 0.063 0.125 

PRSP-07 0.063 0.25 0.125 0.5 0.063 0.125 0.031 0.5 0.031 0.125 

 

Bacterial 

Strains 

MIC (µg/mL ) 

105 106 107 108 109 110 111 
Retapa 

mulin 
6  

MSSA-01 0.5 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

MSSA-02 0.5 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

MSSA-03 0.5 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

MSSA-04 0.5 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

MSSA-05 0.5 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

MSSA-06 1 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

MSSA-07 1 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

 

MRSA-01 1 0.125 0.125 0.06 0.063 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSA-02 1 0.125 0.125 0.06 0.063 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSA-03 1 0.125 0.125 0.06 0.063 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSA-04 1 0.125 0.125 0.06 0.063 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSA-05 1 0.125 0.125 0.06 0.125 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSA-06 1 0.125 0.125 0.125 0.125 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSA-07 1 0.125 0.25 0.125 0.125 0.063 0.25 0.25 0.063  

 

MSSE-01 1 0.125 0.25 0.063 0.063 0.125 0.25 0.125 0.063  

MSSE-02 1 0.125 0.125 0.063 0.125 0.125 0.25 0.125 0.125  
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aMIC, minimum inhibitory concentration; methicillin-sensitive Staphylococcus aureus, 7 strains (MSSA-01~MSSA-07); 

methicillin-resistant Staphylococcus aureus, 7 strains (MRSA-01~MRSA-07); methicillin-sensitive Staphylococcus 

epidermidis, 5 strains (MSSE-01~MSSE-05); methicillin-resistant Staphylococcus epidermidis, 5 strains 

(MRSE-01~MRSE-05); penicillin-resistant Streptococcus pneumoniae, 7 strains (PRSP-01~PRSP-07). 

MSSE-03 1 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.5 0.125 0.063  

MSSE-04 0.5 0.125 0.125 0.063 0.25 0.125 0.25 0.125 0.125  

MSSE-05 1 0.125 0.5 0.5 0.063 0.5 0.125 0.25 0.063  

 

MRSE-01 0.5 0.125 0.125 0.063 0.125 0.063 1 0.25 0.125  

MRSE-02 0.5 0.125 0.25 0.125 0.25 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSE-03 1 0.125 0.5 0.5 0.125 0.5 0.25 0.5 0.25  

MRSE-04 1 0.125 0.25 0.063 0.063 0.063 0.25 0.25 0.063  

MRSE-05 1 0.125 0.125 0.063 0.25 0.063 0.5 0.25 0.063  

 

PRSP-01 0.125 0.125 0.125 0.5 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063  

PRSP-02 0.125 0.125 0.125 0.063 0.063 0.063 0.125 0.063 0.063  

PRSP-03 0.125 0.125 0.125 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063  

PRSP-04 0.125 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.25 0.063  

PRSP-05 0.125 0.125 0.125 0.063 0.063 0.125 0.125 0.063 0.063  

PRSP-06 0.063 0.125 0.125 0.125 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063  

PRSP-07 0.25 0.125 0.125 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063 0.063  


